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연구개요‥한국인 유전체 서열 결정과 분석을 

통하여 총 30억개의 DNA 서열 중, 343만개의 개

인적 변이를 찾았으며 이를 완전 해독 하였음.

개발내용‥총 30억개의 DNA 서열 중, 343만개

의 개인적 변이를 찾았으며, 이 중 42만개는 이제

까지 보고되지 않은 것으로, 이런 DNA변이의 다양

성으로만 보면, 한국인 유전체는 서양인들과 비교

하였을 때 약 48%, 중국인과는 약 40%정도의 차

이를 보임.

‥한국인 유전체의 약 6%는 이전에 보고된 적이 

없는 새로운 DNA 서열이었으며, 이것은 개개인의 

유전체가 서로 간에 큰 차이들을 가질 수 있음을 

의미함.

‥연구진은, 소수민족이나 개개인의 유전체 분석

이 중요하다는 점을 이번 논문에서 제시하고, 이들 

한국인 고유 유전자 서열의 의미와 기능을 계속 연

구할 계획임.

활용사례  /  효과‥게놈리서치(Genome 

Research)에 논문이 발표되었으며, 한국은 세계에

서 4번째로 개인의 모든 유전자 정보를 해독하고, 

정보해석을 공개한 국가가 됨.
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